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Résumé (10-15 lignes max, calibri 12, interligne 1,5) : 
 
Les charançons du genre Sitophilus spp. sont des grands ravageurs des céréales en champs 

et en silo et présentent une véritable menace pour la sécurité alimentaire. Ces insectes 

doivent leur pouvoir adaptatif et invasif en grande partie à son association symbiotique avec 

la bactérie symbiotique intracellulaire (endosymbiote) Gram-négative Sodalis pierantonius, 

qui lui fournit des nutriments présents en faible quantité dans les céréales, notamment des 

vitamines et des acides aminés. S. pierantonius est hébergé dans des cellules spécialisées de 

l'insecte appelées bactériocytes, qui sont organisés en organes, les bactériomes. Cette 

compartimentalisation symbiotique est cruciale pour protéger les bactéries des réponses 

immunitaires de l'hôte, mais aussi pour éviter une activation immunitaire chronique de 

l’insecte. Nous avons récemment identifié les peptides antimicrobiens (AMP) dans le 

génome de Sitophilus oryzae ainsi que leurs profils d'expression grâce aux données de 

transcriptomique dans différents tissus, au cours du développement de l’insecte et  après 

challenge immunitaire et nous pouvons spéculer sur la fonction potentielle de certains AMP 

dans la réponse immunitaire de l’hôte et son homéostasie tout au long du cycle de vie de 

l'insecte. 
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